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As doencas infeciosas representam hoje uma das mais sérias ameacas para 0 sucesso da
carcinicultura mundial. No Brasil, episddios de mortalidade devido a infecc¢des virais, como o
virus da mancha branca (WSSV) e o da mionecrose infecciosa (IMNV), foram responsaveis
pelo declinio da carcinicultura em varios estados da costa litoranea. Assim, a prevencao e o
controle de infec¢Bes nos cultivos representam a mais urgente acdo a ser realizada, pois dela
depende o sucesso e a sustentabilidade da Aquicultura. Dentro desse contexto, a utilizacdo da
técnica de RNA de interferéncia (RNAI), para inibir a replicacdo de virus, tem despontado
como uma ferramenta biotecnoldgica promissora para a prevencdo de mortalidades nos
cultivos de camardes. O presente trabalho teve como objetivo avaliar os niveis de expressao
de genes associados ao sistema imune de Litopenaeus vannamei desafiados com o0 WSSV ou
IMNV, apos o silenciamento viral por RNAI. Animais previamente tratados com dsRNA
especifico para o gene VP28 (dsRNA-WSSV) do virus WSSV foram desafiados com uma
dose letal deste mesmo virus (1,3 x 107 copias virais), enquanto que animais tratados com
dsRNA especifico para a regido ORF1 do genoma do IMNV (dsRNA-IMNV) foram
infectados com 1,02 x 10° copias do IMNV. Camardes néo infectados e tratados com dsRNA
inespecifico ou solucdo salina foram utilizados como controle. Os tratamentos com dsRNA-
WSSV e dsRNA-IMNV conferiram uma protecdo viral especifica de 73% e 90%,
respectivamente. Através de PCR quantitativa em tempo real, a expressao de genes associados
ao sistema imune de diferentes categorias funcionais (defesas antimicrobianas e antivirais,
sistema redox, sinalizagcdo celular, homeostasia e coagulacdo, sistema de ativacdo da
profenoloxidase) foi analisada 24 h e 48 h pos-infeccdo nos diferentes grupos experimentais.
Tanto em animais tratados com dsRNA especifico para 0 WSSV quanto para o IMNV houve
um aumento nos niveis de expressao de genes associados as defesas antivirais (HHAP, SVC1,
Sid-1, Dicer-2 e Argonauta-2) e antimicrobianas (proPO, peptideos antimicrobianos e
inibidores de proteases). De maneira interessante, enquanto que os niveis de expressao do
gene Dicer-1 diminuiram com o tratamento com dsRNA-IMNV, a sua expressdao ndo foi
alterada com dsRNA-WSSV. Assinaturas transcricionais especificas para cada virus foram
identificadas e podem servir como candidatos ao desenvolvimento futuro de marcadores
moleculares de resisténcia/tolerancia aos respectivos virus. Esse estudo pioneiro demonstra
que a modulacdo desses genes pode estar associada a limitagdo da infecgdo viral, sugerindo
ainda a participacdo desses efetores nas defesas antivirais de camardes.
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